FOY BIO POCCUICKO-APMAHCKUH (CJIABSIHCKU ) YHUBEPCUTET

CocTaB/ieH B COOTBETCTBHH € VTBEPXKIAIO:
rocyaapcTBeHHBIMH TpefoBaHHSIMH K MAHHMYMY JIppeKkTOp HHCTHTYTA
coaepKaAHNS U YPOBHIO MOrOTOBKH MaTeMaTHKH H HHPOPMATHKH,
BLINYCKHUKOB N0 HANPaBJIEHHIO 01.04.02 kana. Gpuz.-MaT. HAYK
[IpukJaaHas MaTeMaTHKa v uHpopMaTHKA JNapOunsau ApMaH ApanKoBHY

u Monoxennem «O6Y MK/L PAVY».

5
27 y}d/‘ :
4 [ “ /Lf” —{:_2_ 2023 T.

S

HucraTyT: MareMaTHKH H UndopmMaTUKH

Kageapa: MareMaTHKH H MATeMATHYeCKOro Mo/1eJIdpoBaHusl

Aemop: xana. Gpus.-mat. HAYK Jlapouuan Apman ApauKoBHY

YLIEBHO-METO,ZII/I‘IECKHI/T KOMILUIEKC

JIHCcunmnJIMHA: B1.B.J1B.02.01 I enoMHKA

I{Hﬂ MArucTepPCKux porp aMM:

MarucrepcKkas nporpamma: 01.04.02 Burapeaureanbnas 0M0I0THA (Computational Biology)

Hanpasaenyne: 1lpuKJaaiHas maTemaruka 1 nHGopmaTuKa
Hazsanie nanpacicHus

EPEBAH



1. AHHOTAIIUA

«['eHOMEKay SBISETCS BaKHEHMIIEH COBPEMEHHON O0O0NacThI0 3HAHUM M HAYYHBIX JIOCTHKCHHI,
SIBJIIETCS OCHOBOM ISl pa3BUTHS MEIMLIMHBI HOBOTO IIOKOJIEHUS (T€HHAs Teparnus, FeHHasi 1 TeHOMHast
UHXeHepus, (papMaKOreHOMHUKa, JEKapCTB HOBOI'O IMOKOJIEHUS U T.H.), Pa3BUTHS COBPEMEHHOIO
CEeNTbCKOTO XO3AUCTBA (IMarHocTuka 0oJe3HeH, HACHTU(UKAIUS TCHETHIECKUX PU3HAKOB TOPOJ U
COPTOB JUISI CEJNEKIMH U T.1.), @ TakKe (QYHIAMECHTAIBHBIX HCCICAOBAHUN (MICHTH(PHUKAIUS BCEX
TCHOB, KJacCH(UKAIMs TEHOB MO OHOXMMHYECKMM (YHKIMSIM ¥ WX MPOIYKTOB, aHAIHU3
pacripenenieHust moiuMophu3Ma W MyTalHid, ONpPEICTICHHE 3BOJIONHOHHBIX M TOMYJISIIMOHHBIX
B3aUMOCBS3€H, CO3JaHME KOJUJIEKIMU TE€HETHYEeCKOTo Marepuayna u T.1.). Llenp aucuuniaussl -
¢bopMHUpOBaHHE Yy CTYIEHTOB 3HAHUW OTHOCHUTEIBHO TEOPETHYECKHX M MPAKTUYECKHMX OCHOB
T€HOMUKH U MPOTEOMHKHU, O3HAKOMJIEHHUE C COBPEMEHHBIMH 3KCIIEPUMEHTAIbHBIMU U Pacue€THBIMU
METO/IaMU yCTAHOBJIEHUSI CTPYKTYpbl M (YHKIMI HYKJIEMHOBBIX KHUCJIOT U OEJIKOB, BBISICHEHHUS
MEXaHHU3MOB 0enok-0enkoBbIx 1 6enok-/IHK B3aumoneiicTBuil, a Takke OpMUPOBAHUE Y CTYJECHTOB
MPE/ICTaBICHU O BaXHEUIIUX JOCTIKEHUSX U IpobiieMax MaHHBIX HayK, UX MPaKTHYECKOM
3HAYEHUH AJIS Pa3BUTHS JAPYrHMX OTpacieid Ouonoruu, OMOMENUIUHBI, MEAUIIMHCKOW T'€HETUKH U
OMOMEUITUHBI.

2. B3amMocBsI3b € JPYrUMHM JMCHUIUVIMHAMM cneuMajbHocTH: [lucumruimHa «I'eHoMuKay
B3aMMOCBSI3aHa C AUCHUIUIMHAMHU «MoJeKkymnsipHas OMOJIOTHS U THIBI OMOJOTUYECKUX TAHHBIXY,
«BoraucnurenpHas Ouonorus», «CucremnHas Ouosiorusi» U «CpeacTBa MpOrpaMMHUPOBAHUS IS
TCHOMUKI.

3. TpeGoBaHMsl K HCXOAHBIM YPOBHSIM 3HAHUH M YMeHMH cTyAeHTOB: Jluciumuinaa 6a3upyercs

Ha 3HaHUAX KYpCOB ((MOHGKynﬂpHaﬂ OuoJIOTHS Y THUIBI OHMOJIOTUYECKHX JaHHBIX»,
«BpruncnurenpHas ouonorus» U «CucreMHas OMOI0T U,

4. O0beM THCUMILIIMHBI M BUIbI Y4e0HOH PadoThI 110 padouyeMy Y4eOHOMY IJIaAHY

Ko/n4ecTBO 4acoB 1o ceMecTpam
Buasbi yueoHoii padoThI E:gg 1 > 3 1
ceM. ceM. ceM. ceM.
1 2 3 4 5 6
1. O0mast TpyA0EMKOCTh W3Y4eHUS AUCIUTUINHBI IO 72 72
ceMecTpam, B T. U.:
1.1. AynutopHble 3aHSTHS, B T. 4.: 36 36
1.1.1. Jlexuuu 36 36
1.1.2. TlpaxTudeckue 3aHSATHS, B T. .
1.2. CamocrosrensHas pabora 36 36
2. dopma UTOTOBOrO KOHTPOJIS: JK3aMeH




5. Pacnpenesienue BecoB 110 hopmMaM KOHTPOJIS

Bec dopmer
TEKYIETO KOHTPOJIS
B PE3YAbTUPYIOLIEH

OLIEHKE TEKYILEro
KOHTPOJIS

Bec dopmer
MPOMENKYTOUYHOTO
KOHTpPOJNA U
pe3yabTUPYIOLIEH
OLIEHKH TEKYIIIEro
KOHTPOJISL B UTOTOBOM
OLICHKE
MIPOMEKYTOYHOTO
KOHTPOJIS

Bec ntoropbix
OLIEHOK
MIPOMEKYTOUHBIX
KOHTpOJIEH B
Pe3YJIBTUPYIOLIEN
OLIEHKE
MIPOMEKYTOYHOIO
KOHTPOJISI

Bec onenku
pe3ynbTUpyIoel
OLIEHKHU
MIPOMEKYTOUHBIX
KOHTpOJIEH U
OLICHKH UTOI'OBOI'O
KOHTpOJIS B
Pe3YIbTUPYIOLIEN
OLIEHKE UTOTOBOT'0
KOHTPOJIS

Buj yueOHoii
pa6oThl/KOHTPOJIS

M1 | M2 M3

M1 M2 M3

KonrponbHas padbora

0 0.5 0.5

Tect

Kypcosas pabdora

JlabopaTopHble paboThI

IIuceMenHbBIC JOMAITHHIE
3aJaHus

Dcce

pyaue ¢hopmul (onpoc)

0,5 0,5

Jpyaue ¢hopmul (0obasumu)

Jpyaue ¢hopmul (0obasumv)

Bec pe3yapTupyromeit
OLIEHKH TEKYILETr0 KOHTPOJIsS
B UTOTOBBIX OLIEHKAX
MIPOMEXYTOUHBIX
KOHTpOJIEH

Bec urorosoit ornenku 1-ro
MIPOMEXYTOYHOTO KOHTPOJIS
B PE3YJIbTUPYIOLLEHN OLIEHKE
MIPOMEXYTOUHBIX
KOHTpOJIEH

Bec utoroBoii orneHku 2-ro
MIPOMEXYTOYHOTO KOHTPOJIS
B PE3YJBTUPYIOLIEHN OLIEHKE
TIPOMEXYTOUHBIX
KOHTpOJIEH

0.5




Bec urtorosoii oueHku 3-ro 0.5
MIPOMEKYTOYHOTO KOHTPOJIS
B PE3YJIbTUPYIOLICH OI[CHKE
MIPOMEKYTOYHBIX
KOHTPOJEH T. 1.

Bec pesynpTupytomieit 1
OIIEHKHU TTPOMEKYTOUHBIX
KOHTpOJIEH B
PE3YNBTHPYIOIIEH OIIEHKE
HUTOTOBOTO KOHTPOJIS

JK3aMeH/3aueT (OLEHKA 0
HUTOr0BOI0 KOHTPOJIsT)

6. Coaeprxkanve TMCUMIIIHHBI

6.1 TemMmaTuyecKHii MJIAH U TPYVAOEMKOCTh AVAUTOPHBIX 3aHATHH (Moayu, pa3aeibl
MACHUIIJINHBI U BUABI 3AaHATHHA) M0 Y4eOHOMY IIAHY

B IIpakr. Cemnna Apyrue

cero Jlexnnn, Jladop, BH/IBI

Paznesibl 1 TeMbl JUCHUILTAHBI 4yacoB 4acoB 3ansTHi, “PEl, 4acoB 3aHATHIA,
yacoB yacos 4acoB

1 2 3 4 5 6 7
1l xype

MONVIIb 1

Tema 1. I'enomuka, niean u 3agadn. VIcTouHMKH 4 4

JIAHHBIX, TEHOMHBIE JITAHHBIE.

Tema 2. benok-/[HKoBbie B3anmoneicTBust 4 4

Tewma 3. Coopka rezomoB de novo 4 4

Tema 4. CpaBHuTenbHast reHoMuka. MHCTpyMEHTBI 4 4

CPaBHUTEIbHON I'€HUMUKH.

Tema 5. DBomonus reHOMOB. 4 4

Tema 6. ToueuHble HYKICOTUIHbBIE TOTUMOPHUIMBI 4 4

Tema 7. MerareHoMuKa. 4 4

Tewma 8. [locTreHOMHBIE TaHHBIE 4 4

Tema 9. OnureneTnka U TPaHCKPUNTOMHUKA 4 4

HUTOro 36 36
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